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Recenzja

dorobku naukowego i pracy habilitacyjnej pt.:,, Molekularne aspekty badan

farmakogenetycznych w nieswoistych chorobach zapalnych jelit i wrazliwosci na anestetyki”

w postgpowaniu habilitacyjnym dr Marzeny Skrzypczak-Zielinskiej w dziedzinie nauk
medycznych i nauk o zdrowiu, w dyscyplinie: nauki medyczne, Instytutu Genetyki Czlowieka

Polskiej Akademii Nauk w Poznaniu.

Dr Marzena Skrzypczak-Zielifiska w roku 2004 uzyskata tytul magister inzynier
biotechnologii, Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu, bronigc prace pt: ,,Zastosowanie
zmodyfikowanej metody hodowli komérek Caco-2 w badaniach nad adhezja bakterii
probiotycznych i transportem”. W tym samym roku ukonczyta Studium Przygotowania
Pedagogicznego, Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu,

W latach 2004-2009 przebywata na siedmiomiesigcznym stazu naukowym w ramach programu
Leonardo da Vinci, a nastgpnie kontynuowata pobyt realizujgc badania w ramach projektu pt.
»Bvaluierung der DHPLC als Verfahren zur FragmentgriBenbestimmung bei Erkrankungen mit
Trinukleotid Repeat-Verldngerung Und zur Analyse hochpolymorpher Mikrosatellitenmarker fiir
die Allelotypisierung”, finansowanego przez Max-Buchner Forschungsstiftung. Badania te
kontynuowata na studiach doktoranckich w Instytucie Genetyki Czlowieka na Fakultecie
Medycznym Uniwersytetu w Lipsku w Niemczech. W uczelni tej w roku 2009 uzyskata tytut
doktora nauk medycznych po obronie pracy pt.: ,,Evaluierung der HPLC und Long PCR als
Verfahren zur Fragmentgroflenbestimmung bei Erkrankungen mit Trinukleotid- Repeat-
Vetlidngerung”, thumaczenie: (,,Ewaluacja wysoko-sprawnej chromatografii cieczowej (HPLC) i
long PCR jako metodyka do analizy diugosci fragmentéw DNA w mutacjach dynamicznych™).
Rozprawa doktorska zostala wyrézniona przez Rade Naukows Uniwersytetu w Lipsku.

W roku 2011 Dr Marzena Skrzypczak- Zielifiska zdobyta uprawnienia diagnosty laboratoryjnego

w ramach studiéw podyplomowe w zakresie Analityki Medyczne]j, Uniwersytetu Medycznego
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w Lodzi.

W 2017 roku ukonczyla ksztalcenie specjalizacyjne w zakresie Laboratoryjnej Genetyki
Medycznej, na Uniwersytecie Medycznym w Lodzi.

W latach 2009-2010 pracowata w Instytucie Genetyki Czlowieka PAN w Poznaniu jako
biolog. Od 2010 roku do chwili obecnej pracuje w Instytucie Genetyki Cztowieka PAN w

Poznaniu, na stanowisku adiunkta.

Dorobek naukowy

Na dorobek naukowy nie wliczajgc prac wchodzgeych w skiad osiagnigcia sklada sie
20 oryginalnych prac z IF= 36,802 oraz 8 prac pogladowych z IF = 12,422, Cykl siedmiu
artykutow, z czego w trzech habilitantka jest pierwszym autorem, stanowi podstawe pracy
habilitacyjnej. Prace ukazaly si¢ w latach 2013-2019, a ich Sumaryczny IF= 18, punkty wg
MNiSW = 185, a liczba cytowan = 17, Indeks Hirscha wedtug bazy Web of Science (WoS)
dotyczgey prac zgloszonych do osiggnigcia i dorobku naukowego Kandydatki wynosi 7, a
liczba cytowan = 143.
Na szczegolne uznanie zastuguje wktad Habilitantki w zgloszenie patentowe w Europejskim
Urzedzie Patentowym, nr zgloszenie DE20071057340 z dnia 28.11.2007 pt: ,,Wykrywanie
mutacji sekwencji powtorzen trinukleotydowych w genomowym DNA obejmujace sekeje
amplifikacji DNA i analizy produktu z uzyciem denaturacyjnej HPLC”. Oryginalny tytul:
?Detecting mutations involving trinucleolide repeat sequences in genomic DNA comprises
amplifying a section of the DNA and analyzing the product by denaturing HPLC”.
Dr Marzena Skrzypczak- Zielinska jest wynalazca innowacyjnej metodyki do okreslania
dhugoéci fragmentow trinukleotydowych w chorobie Huntingtona z uzyciem HPLC, jej wkiad
wynosi 80%.
Wykazala sie doswiadczeniem w kierowaniu zespolami badawezymi projektéw o zasiggu
krajowym. Brata réwniez czynny udzial w licznych projektach badawczych.
W latach 2014-2018 brata udziat w ,,Opracowanie innowacyjnej technologii wykorzystania
tkanek transgenicznych swin dla celéw biomedycznych.” oraz ,,Opracowanie technologii
pozyskiwania kannabinoidéw z konopi o niskiej zawartoSci THC jako srodkéw

wspomagajacych leczenie pacjentéw onkologicznych.”.

Oceniajgc caly dorobek naukowy nalezy wspomnie¢, iz Dr Marzena Skrzypczak-
Zielinska konsekwentnie podaza drogg rozwoju naukowego uzyskujac zamierzone efekty co

zastuguje na moja wysoka oceng.




Ocena pracy habilitacyjnej

Przestana do oceny praca habilitacyjna pt.;,, Molekularne aspekty badan
farmakogenetycznych w nieswoistych chorobach zapalnych jelit i wrazliwosci na

anestetyki” stanowi cykl siedmiu publikacji opublikowanych w latach 2013-2019:

1. Skrzypezak-Zielinska M, Borun P, Milanowska K, Jakubowska-Burek L, Zakerska O,
Dobrowolska-Zachwieja A, Plawski A, Froster UG, Szalata M, Slomski R. Highresolution
melting analysis of the TPMT gene. a study in the Polish population. Genet Test

Mol Biomarkers 2013 Feb;17(2):153-9, 1F=1,147, pkt. MNiSW=15, liczba cytowan 3.
Kandydatka szacuje swoj udzial procentowy na 55%. Polegal on na: opracowaniu koncepcji
badan i zaplanowaniu ukladu do$wiadczalnego, zebraniu materiatu biologicznego do badan,
uzyskaniu zgody Komisji Bioetycznej na badania, wspétudziale w opracowaniu i wykonaniu
badan molekularnych z uzyciem techniki HRMA, wspoétudziale w opracowaniu i interpretacji
uzyskanych wynikéw HRMA i sekwencjonowania Sangera, przygotowaniu pierwszej

1 ostateczne] wersji manuskryptu.

2. Skrzypezak-Zielinska M, Borun P, Bartkowiak-Kaczmarek A, Zakerska-Banaszak O,
Walczak M, Dobrowolska A, Kurzawski M, Waszak M, Lipinski D, Plawski A, Slomski

R. 4 Simple Method for TPMT and ITPA Genotyping Using Multiplex HRMA for Patients
Treated with Thiopurine Drugs. Mol Diagn Ther 2016 Oct;20(5):493-9, IF=1,909, pkt.
MNiSW=25, liczba cytowan 2.

Kandydatka szacuje swoj udzial procentowy na 55%. Polegat on na: opracowaniu koncepcji
badan i zaplanowaniu ukladu dodwiadczalnego, dobraniu grupy badanej, wspoludziale w
opracowaniu 1 wykonanin badan molekularnych metoda multiplex HRMA, wspoéludziale w
opracowaniu i interpretacji uzyskanych wynikow badaf, przygotowaniu pierwszej i

ostatecznej wersji manuskryptu.

3. Gabryel M*, Skrzypczak-Zielinska M#*, Kucharski MA, Slomski R, Dobrowolska A. The
impact of genetic factors on response to glucocorticoids therapy in IBD. Scand J
Gastroenterol. 2016;51(6):654-65, 1F=2,526; pkt. MNiSW=20; liczba cytowan 7, (*) réwny

udzial autorow.




Kandydatka szacuje swdj udziat procentowy na 40%. Polegal on na: opracowaniu koncepcji
pracy przegladowej 1 wspoludziale w przygotowaniu pierwszej i ostatecznej wersji

manuskryptu.

4. Skrzypcezak-Zielinska M, Gabryel M, Marszalek D, Dobrowolska A, Slomski R, NGS

study of glucocorticoids response genes in inflammatory bowel disease patients. Arch

Med Sci. 2019. doi: 10.5114/a0ms.2019.84470, IF=2,344, pkt. MNiSW=30, liczba cytowan 0.

Kandydatka szacuje swdj udziat procentowy na 70%. Polegal on na: opracowaniu koncepcji
badan, wyselekcjonowaniu gendw 1 zaplanowaniu badan, przeprowadzeniu analizy NGS,
opracowaniu bioinformatycznym uzyskanych wynikoéw NGS i ich interpretacji, analizie
wynikodw sekwencjonowania Sangera, przygotowaniu ryciny 3-5 oraz tabel 1-5, oraz

wiodgecym udziale w przygotowaniu manuskryptu.

5. Walczak M*, Skrzypezak-Zielinska M*, Plucinska M, Zakerska-Banaszak O, Marszalek
D, Lykowska-Szuber L, Stawczyk-Eder K, Dobrowolska A, Slomski R. Long-Range PCR
libraries and Next Generation Sequencing for pharmacogenetic studies of patients treated
with anti-TNF drugs. Pharmacogenomics J, 2018 Oct 8. doi: 10.1038/s41397-018-0058-9.
(w druku), IF=3,812, pkt. MNiSW=335, liczba cytowan 0, (*) réwny udziat autorow.
Kandydatka szacuje swoj udziat procentowy na 35%. Polegat on na: opracowaniu koncepcji
badafi, wyselekcjonowaniu genéw i zaplanowaniu badan, koordynacji pracy genetykéw z
zespolem klinicystéw i bioinformatykiem, interpretacji wynikéw NGS i sekwencjonowania
Sangera, zaplanowaniu i koncepcji rycin 2-4 i tabel, wspotudziat w przygotowaniu

manuskryptu.

6. Mikstacki A, Skrzypczak-Zielinska M, Zakerska-Banaszak O, Tamowicz B, Skibinska
M, Molinska-Glura M, Szalata M, Slomski R. Impact of CYP2E1, GSTAI and GSTP1 gene
variants on serum alpha glutathione S-transferase level in patients undergoing
anaesthesia. BMC Med Genet. 2016;17:40, IF=2,198, pkt. MNiSW=20, liczba cytowan 5.
Kandydatka szacuje swoj udziat procentowy na 35%. Polegat on na: zaprojektowaniu i
koordynowaniu cz¢sci molekularnej badan, wspotudziale w ogdlnej koncepeji badan,
przygotowaniu wniosku o zgodg na badania do Komisji Bioetycznej, analizie oraz
interpretacji wynikow genetycznych i ELISA, przygotwaniu ryciny nr 1, wspdtudziale w

przygotowaniu manuskryptu.




7. Zakerska-Banaszak O, Skrzypczak-Zielinska M, Tamowicz B, Mikstacki A, Walczak M,
Prendecki M, Dorszewska J, Pollak A, Lechowicz U, Oldak M, Huminska-Lisowska K,
Molinska-Glura M, Szalata M, Slomski R. Longrange PCR-based next-generation
sequencing in pharmacokinetics and pharmacodynamics study of propofol among patients
under general anaesthesia. Sci Rep 2017 Nov 13;7(1):15399. doi: 10,1038/541598-017-
15657-2, IF=4,122, pkt. MNiSW=40, liczba cytowan 0.

Kandydatka szacuje swdj udziat procentowy na 35%. Polegat on na: opracowaniu koncepcji
badaf molekularnych, zaplanowaniu i koordynacji pracy zespoléw, walidacji badan
molckularnych, wspétudziale w opracowaniu i interpretacji uzyskanych wynikéw NGS i

HPLC, a takze wspétudziale w przygotowaniu manuskryptu.

Eaczny IF osiggnigcia naukowego, ktory jest podstawg do uzyskania stopnia naukowego
doktora habilitowanego wynosi: 18,058; liczba punktéw MNiSW = 185; liczba cytowarn= 17,
Cyk publikacji stanowigcy podstawe osiggnigcia naukowego habilitantka poprzedzita
autoreferatem w polskiej i angielskiej wersji jezykowej. Autoreferat prezentuje kierunki
badaii, ktérym przewodzifa Pani Doktor Marzena Skrzypczak- Zielinska.

Analizujgc cele naukowe osiagnigceia habilitantki dostrzegam dwa wiodace nurty
badan. Badania czynnikéw genctycznych warunkujgeych odpowied? na leczenic nieswoistych
choréb zapalnych jelit (NChZI), oraz rolg czynnikéw farmakogenetycznych w odpowiedzi na
anestetyki.

Pierwszy z prezentowanych nurtéw stanowi cykl 4 publikacji badawczych oraz prace

pogladowa.

Nieswoista choroba zapalna jelit ( ang. inflammatory bowel disease —-IBD) w obrebie
ktdrej wyréznia si¢ chorobe Lesniowskiego-Crohna i wrzodziejace zapalenie jelita grubego,
jest schorzeniem przewleklym, trwajgca kilkadziesiat lat, z powtarzajgcymi sie okresami
zaostrzen 1 remisji. Pomimo licznych badan etiologia IBD pozostaje nieznana a jej czestosé
wystepowania rosnie. Do najezesciej stosowanych form farmakoterapii nalezy przyjmowanie
lekéw immunosupresyjnych — tiopuryn, glikokortykosteroidéw oraz stosowana coraz czesciej

terapia biologiczna z uzyciem preparatow anty TNF.

Przedmiotem pierwszej publikacji habilitantki byta analiza wariantéw sekwencji genu
S-metylotransferazy tiopuryn TPMT . Badania przeprowadzono z wykorzystaniem probek
DNA 91 chorych na IBD u ktérych zastosowano leczenie tiopurynami oraz 183 prébek

pozyskanych od zdrowych niespokrewnionych oséb. Analize sekwencji kodujgcej genu
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TPMT przeprowadzono z uzyciem metody wysokorozdziclcze] analizy temperatury topnienia
amplikonéw - HRMA z nastgpowym sekwencjonowaniem probek wykazujgcych odmienny
ksztalt krzywych topnienia. Autorka zidentyfikowata 11 roznych wariantéw sekwencji genu
TPMT w tym dwie nieopisane wezesniej w pismiennictwie zmiany (p.P67S 1 p.V1991).
Habilitantka zwraca uwagg na potrzebe analizy pelnej sekwencji kodujace] powyzszego genu

W migjsce stosowanych rutynowo badaf pojedynczych alleli 7PMT,

W kolejnej publikacji Autorka przedstawia prace nad stworzeniem szybkiego testu
diagnostycznego wykrywajacego najezestsze warianty sekwencji genéw kodujacych enzymy
szlaku metabolizmu tiopuryn: TPMT i ITPA (gen trifosfatazy inozynowej). Analize 3
substytucji nukleotydow w genie TPMT i jednej w genie I7PA przeprowadzono technikg
multipleks HRMA na grupie 100 probek DNA pochodzacych od pacjentéw ze
zdiagnozowanym IBD. Habilitantka uzyskata petng zgodnosé wynikéw uzyskanych technika
multipleks HRMA z wynikami przeprowadzonych wezesniej na tej samej grupie badan z

uzyciem technik RFLP i sekwencjonowania.

Problematyka wplywu czynnikéw genetycznego na efekty terapit
glikokortykosteroidowej IBD zostata przedstawiona przez autorke¢ w publikacji
przegladowej( Praca nr 3). Autorka przedstawila opisywane w pigmiennictwie hipotezy
dotyczace wplywu zaburzen sekwencji genéw na rozwdj opornosei lub zaleznodei od

kortykoterapii,

W kolejnej publikacji Dr Skrzypczak Zielifiska opisuje wyniki analizy zaburzen
sekwencji 21 genéw w korelacji z kliniczna odpowiedzig na leczenie glikokortykosteroidami.
Poddane analizom probki DNA uzyskano od 139 pacjentéw z IBD (77 os6b z choroba
Lesniowskiego-Crohna i 62 0s6b z wrzodziejgeym zapaleniem jelita grubego) oraz 12
zdrowych, nie poddanych farmakoterapii 0s6b. Badaniu poddano sekwencje kodujgce i
regiony UTR (untranslated region) wyselekcjonowanej na podstawie danych z pismiennictwa
grupy 21 genéw: NR3C1, NLRP1, IPO13, FKBPS, HSPA4, ABCBI, STIPI], HSP90A4AI,
ILIA4, ILIB, IL2, IL4, CXCLS, IL10, NFKBIA, JUN, MIF, TNF, MAPK14, CYP344. CYP34S5.
Biblioteki przygotowane z namnozonych technikg long PCR fragmentéw powyzszych gendw
poddano sekwencjonowaniu z uzyciem platformy Illumina MiSeq. Zmiany sekwencji
wykryte za pomocg sekwencjonowania nowej generacji weryfikowano z uzyciem
sekwencjonowania metodg Sangera, W opisanych w pracy wynikach Autorka wykazata
obecnos¢ drednio 430 (+/- 63) substytuciji jednonukleotydowych na prébke. Do dalszych

analiz korelacji z odpowiedzg na leczenie glikokortykosteroidami wigczono 31




polimorficznych zaburzen sekwencji. W grupie pacjentéw z chorobg Lesniowskiego-Crohna
autorka zaobserwowata znamienne r6znice w odpowiedzi na leczenie nosicieli substytucji
¢.2685+49T>C w genie ABCBI. W przypadku wrzodziejgcego zapalenia jelita grubego
Autorka wskazuje na znamienny zwiazek odpowiedzi na leczenie glikokortykosteroidami z
wystgpowaniem wariantéw ¢.1088G>A w genie NR3CI, ¢.241+6A>G w genie FKBPS oraz
¢.306-7delT w genie MAPKI4. Zwigzek przedstawionych powyzej zmian sekwencji gendw
FKBPS 1 MAPK14 z oporno$cig na kortykosterydoterapig autorka wykazala po raz pierwszy.
Zaprezentowane w pracy wyniki wskazujg na odmienne molekularne mechanizmy
lekoodpornosei u pacjentow z chorobg Lesniowskiego-Crohna oraz z wrzodzicjacym

zapaleniem jelita grubego.

Ostatnia z prac wchodzacych w skiad pierwszego z prezentowanych nurtéw
naukowych Habilitantki opisuje metodg tworzenia biblotek genomowych umozliwiajacych
przeprowadzenie analiz farmakogenetycznych u pacjentow z IBD u ktérych zastosowano
terapi¢ biologiczng z zastosowaniem preparatow anty TNF. Na podstawie pimiennictwa
Autorka wyselekcjonowata grupe 16 genéw: TNFRSFIA, TNFRSFIB, ADAMI7, CASPY,
FCGR34, LTA, TNF, FAS, IL1B, IL174, IL8, MMP], S10048, SI0049, S100412

zaangazowanych w dzialanie, kaskad¢ ekspresji, transmisje sygnatu i metabolizm TNF,

Opisany w publikacji system tworzenia bibliotek amplikonowych zawierajacych
sekwencje powyzszej grupy genéw habilitantka przetestowata na grupie trzech prébek
pozyskanych od pacjentow ze zdiagnozowang choroba Lesniowskiego-Crohna leczonych
Infliksimabem. Pomimo niewielkiej liczebnosci grupy badanej zaobserwowano obecnogé 592
substytucji jednonukleotydowych. Opisana przez autorke metoda moze mieé zastosowanie w

badaniach farmakogenetycznych u pacjentéw leczonych preparatami anty TNF.

Drugi nurt badawezy stanowigcy cz¢$¢ prezentowanego osiggnigcia naukowego
habilitantki obejmuje poszukiwanie czynnikéw genetycznych wrazliwosei pacjentow na

powszechnie stosowane anestetyki: sewofluran i propofol,

Pierwsza z prac powyzszego nurtu przedstawia analize wplywu nosicielstwa
wariantow genow CYP2EI, GSTAI i GSTPI na zmiany poziomu alfa S transferazy

glutationowej (alfaGST) w surowicy pacjentéw poddanych anestezji z uzyciem sewofluranu.

Mierzony w surowicy pacjentéw poziom alfa GST stanowit biomarker uszkodzenia
hepatocytow indukowanego sewofluranem. Badania przeprowadzono na grupie 86 pacjentow

poddanych anestezji powyzej przedstawionym srodkiem. Habilitantka przedstawila analizy




korelacji profili dobowych enzymu alfa GST z genotypami badanych gendéw. W
prezentowanej publikacji wykazata istotny wpltyw polimorfizméw ¢.313A>G i ¢.341C>T

genu GSTP! na okolooperacyjne stgzenie alfa GST w surowicy.

Przedmiotem ostatniej z cyklu prac stanowiacych osiagnigcie naukowe dr Skrzypezak-
Zielifskiej stanowita analiza korelacji wplywu czynnikéw genetycznych na farmakokinetykg i
farmakodynamike propofolu. Badania przeprowadzono na grupie 87 pacjentéw ktorzy do
zabiegéw poddani byli znieczuleniu ogéinemu z uzyciem propofolu. Parametr
farmakodynamiczny badanego anestetyka stanowit czas wybudzania ze znieczulenia, za$ jego
farmakokinetyke autorka charakteryzowata za pomocg $redniego czasu retencji (mean
retention time ,MRT). Analizy wyselekcjonowanej grupy gendéw ktérych produkty biatkowe
kodujg enzymy ze szlaku dziatania propofolu (CYP2CY, CYP2B6, UGTIA9, SULTIAL
NQOD), biatka transportowe (4BCBI, ALB) oraz biatka receptorowe (GABRAL, ADRAIA).

Analiz¢ zaburzen sekwencji powyzszej grupy genéw habilitantka przeprowadzita z
uzyciem metody sekwencjonowania nowej generacji bibliotek stworzonych przy pomocy
techniki long PCR. Dr Skrzypczak-Zielifiska wykazata istotny wptyw nosicielstwa zmian
¢.516G>T w genie CYP2B6 oraz ¢.2677T>G w genie ABCB/ na tempo biotransformacji
propofolu.

Oceniana praca habilitacyjna jest bardzo dobrze wykonanym cyklem prac
badawezych wnoszacych nowe, wazne obserwacje dla naukowcéw zajmujacych si¢
problematyka leczenia nieswoistego zapalenia jelit oraz metabolizmu anestetykow.
Praca wykonana jest z uzyciem nowoczesnych, nalezycie zastosowanych metod
badawczych, gwarantujacych rzetelno§é przedstawionych wynikéw. Wobec powyzszego
trafno$é podjetych badan, ich aktualno$é oraz wplyw na rozwdj wiedzy oceniam jako

wysoki i zgodny z przepisami.

Ocena dorobku dydaktycznego i organizacyjnego.

Dr Marzena Skrzypezak- Zielifiska w ramach dziatalnosci dydaktycznej prowadzita
liczne wyktady i szkolenia w kraju i za granica. Brata czynny udzial w konferencjach
krajowych i migdzynarodowych.

Kandydatka siedmiokrotnie byta promotorem prac inzynierskich i trzynascie razy
promotorem prac magisterskich Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu na Wydziale
Rolnictwa i Bioinzynierii, Katedry Biochemii i Biotechnologii. Cztery razy jako promotor
pomocniczy w przewodzie doktorskim (dwa przewody zakonczone sukcesem, dwa w toku).
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W roku 2018 recenzowala prace w czasopismach naukowych: ,,PLOS ONE” i ,, Personalized
Medicine”.

W latach 2008-2011 byla czlonkiem Niemieckiego Towarzystwa Genetyki Czlowieka,

obecnie jest czlonkiem Krajowej [zby Diagnostoéw Laboratoryjnych, Polskiego Towarzystwa
Genetyki Czlowicka oraz Stowarzyszenia Kolegium Medycyny Laboratoryjnej w Polsce.
Nalezy podkresli¢ otwartos¢, wszechstronno$¢ i zaangazowanie habilitantki w wieloosrodkowe

dzialalnoéci badaweze 1 naukowe.

Podsumowanie

W podsumowaniu oceny osiggni¢é naukowych i dorobku bedacego podstawg do
nadania dr Marzenie Skrzypczak- Zielinskiej stopnia doktora habilitowanego
stwierdzam, Ze spelniajg one wymogi formalne okre§lone w Ustawie z dn. 14 marca 2003
r. o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki
(Dz. U. Nr 65, poz. 595, ze zmianami Dz. U. z 2005 r. Nr 164, poz. 1365, Dz. U. z 2010 r.
Nr 96, poz. 620 i Nr 182, poz. 1228 oraz Dz. U. z 2011 r. Nr 84 poz. 455).

Cykl publikacji dotyczacy molekularnych aspektéw badan farmakogenetycznych w
nieswoistych chorobach zapalnych jelit i wrazliwo$ci na anestetyki stanowi oryginalny
wklad w poznanie tych proceséw i jest znaczacym wkladem autorki w rozwoj nauki.
Prezentfowane wyniki mogg przyczyni¢ si¢ do stworzenia nowych, i zwigkszenia
efektywnosei juz istniejacych procedur terapeutycznych.

Na tej podstawie zwracam si¢ Rady Naukowej w Instytucie Genetyki Czlowieka PAN w
Poznaniu o nadanie Pani doktor Marzenie Skrzypcezak-Zielinskiej stopnia doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk medycznych i nauk o zdrowiu, w dyscyplinie nauki

medyczne,

Bdiou QSIS

Prof. dr hab. n. med. Bohdan Gorski




