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Ocena dorobku naukowego Pana dr Macieja Giefinga w ramach prowadzonego
postepowania o nadanie stopnia doktora habilitowanego na podstawie cyklu prac pod
zbiorczym tytulem osiggnigcia naukowego ,Identyfikacja genéw powigzanych z

patogenezg klasycznego chloniaka Hodgkina”

I. Dane biograficzne i przebieg pracy zawodowej.

Dr Maciej Giefing, ur. 17.04.1979 w Poznaniu jest z wyksztalcenia biotechnologiem.
Ukonczyt studia magisterskie w r.2004 na Uniwersytecie Adama Mickiewicza w Poznaniu na
Wydziale Biologii. Stopien doktora nauk medycznych w dyscyplinie biologia medyczna
uzyskal w roku 2008 na podstawie rozprawy doktorskiej ,,Molekularna charakterystyka
uszkodzen  chromosoméw ~ w  liniach  komorkowych — chloniaka  Hodgkina i
ptaskonabtonkowego raka krtani”, obronionej w Instytucie Genetyki Cztowieka PAN w
Poznaniu. Promotorami rozprawy doktorskiej dr Giefinga byli prof. dr hab. Krzysztof Szyfter
(Instytut Genetyki Cztowieka PAN w Poznaniu) oraz prof. Reiner Siebert (Instytut Genetyki
Cztowieka, Klinika Uniwersytecka , Uniwersytet Ch. Albrechta, Kilonia, Niemcy). W latach
2004-2008 dr Giefing pracowal jako specjalista biolog w Instytucie Genetyki Czlowieka PAN
w Poznaniu, a od 2008 roku jest zatrudniony tamze na stanowisku adiunkta. Dr Giefing odbyt
staze w Instytucie Genetyki Cztowieka Uniwersytetu Ch. Alberta w Kilonii w roku 2005 (6
miesiecy), w roku 2007 (2 miesigce) oraz odbyl staz podoktorski w tym osrodku w latach
2009-2012. Jest laureatem stypendium FEBS Long Term Fellowship oraz programu MNiSW

., Wsparcie Migdzynarodowej Mobilnosci Naukowcow™.



II. Ocena osiggniecia naukowego (wynikajacego z art. 16 ust. 2 Ustawy z dnia 14 marca
2003r. o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach 1 tytule w
zakresie sztuki) na podstawie cyklu prac pod zbiorczym tytutem ,Identyfikacja

genOw powigzanych z patogeneza klasycznego chtoniaka Hodgkina”

W sklad osiagnigcia habilitacyjnego, na ktore sktada si¢ S prac, wchodza 4 prace oryginalne
i 1 rozdzial o profilu metodologicznym w mig¢dzynarodowym podr¢czniku. Prace skladajace
sie na osiggniecie naukowe majg sumaryczny wspotczynnik oddziatywania (IF) rowny 18,597

(punkty Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego/ KBN- 133.)

Dr Giefing jest pierwszym, rownorzednym pierwszym lub ostatnim (korespondujacym)
autorem w 4 z 5 prac wchodzacych w sktad osiggniecia naukowego. Wkiad dr Giefinga w
powstanie tych prac wynosi 35-90%, a ich taczny IF 14,607 (MNiSW 109). W jednej pracy dr
Giefing jest trzecim autorem, ale jego wkiad w powstanie pracy jest wysoki 1 wynosi 25%.
Autor zatgczyt 39 oswiadczen od wspdtautorow prac o ich wkladzie w realizacj¢ badan.

Prace bedace przedmiotem osiggnigcia cechujg si¢ spdjnoscia tematyczna, co za tym idzie
mogg by¢ traktowane jako cykl objety wspdlnym mianem dzieta. Wszystkie dotycza
identyfikacji zaburzen genetycznych o znaczeniu patogenetycznym w klasycznym chloniaku
Hodgkina. W dwodch pracach wchodzacych w sklad osiagnigecia Autor scharakteryzowal
mechanizmy wspdtodpowiedzialne za typowe cechy komorki Reed-Sternberga -
konstytutywna aktywacje¢ czynnika transkrypcyjnego NFxB oraz utrat¢ typowych cech
fenotypowych i transkrypcyjnych komorki B, opisywanych mianem utraty tozsamosci B-
komorkowej. Sg to kluczowe dla patogenezy tej choroby zjawiska, prowadzace w pierwszym
przypadku do indukcji transkrypcji genéw odpowiedzialnych za proliferacje 1 opornos¢ na
czynniki proapoptotyczne, a w drugim — do nabycia zdolnosci do ucieczki od fizjologicznych
mechanizmdéw homeostatycznych eliminujacych limfocyty z obnizonym powinowactwem
receptora BCR i duzej plastycznosci w zakresie aktywacji alternatywnych mechanizmow
antyapoptotycznych. Dr Giefing opisal bialleliczna delecje genu CYLD w linii komoérkowej
KM-H2, a w pierwotnych komorkach Reed-Sternberga izolowanych metoda laserowe;j
mikrodyssekcji — delecje locus CYLD zaobserwowat w 35% przypadkow (10/29). W kolejnej
pracy przeprowadzil analize integralnosci genomu linii komdrkowych przy uzyciu macierzy
Human Genome SNP Array 6.0. Dr Giefing zaobserwowal delecje TRAF3 oraz naddatek
materialu w obrgbie genu MAP3K14 (NIK). Oba te zaburzenia byly obserwowane w

pierwotnych komorkach R-S. Oba biatka reguluja kanoniczng i alternatywna droge aktywacji



NF«xB i opisywane zmiany mogg stanowi¢ jeden z patomechanizméw prowadzacych do

aktywacji tego czynnika w komoérkach cHL.

W pracy ,ETSI encoding a transcription factor involved in B-cell differentiation is
recurrently deleted and down-regulated in classical Hodgkin's lymphoma”, Autor wykazat, ze
w komorkach R-S dochodzi do delecji 1 inaktywacji czynnika transkrypcyjnego ETSI,
odgrywajacego role w réznicowaniu limfocytow B. Konsekwencjg tego zjawiska moze by¢
zmniejszona ekspresja innych czynnikdw transkrypcyjnych odpowiadajacych za

podtrzymanie tozsamosci B-komodrkowe;.

Uzupelieniem tych prac jest publikacja ,,FISH and FICTION to detect chromosomal
aberrations in lymphomas”, w ktérej Autor przedstawia metodologiczne aspekty
wykorzystywanej przez siebie 1 opracowane] w Kilonii techniki FICTION, stanowigcej
polaczenie klasycznej immunohistochemii pozwalajacej na detekcje komodrek R-S w masie

guza z technikg FISH.

Ostatnia (chronologicznie) z prac wchodzacych w sklad osiggnigcia naukowego dotyczy
inaktywacji genow oksydaxy NADPH w komorkach RS. Inaktywacje genéw wchodzacych w
sktad kompleksu oksydazy NADPH prowadzg do braku aktywnosci enzymu i pozbawiaja
komorki RS zZrodta anionorodnika nadtlenkowego, ktory jest istotnym przekaznikiem sygnatu

biologicznego i moze wpltywaé na zaburzenia przebiegu apoptozy 1 transdukcja sygnatu.

[1I. Ocena pozostatych osiggnie¢ naukowo-badawczych

Dr Giefing jest rowniez rdwniez autorem prac nie wigczonych do osiggniecia habilitacyjnego,
w tym 17 prac oryginalnych (IF=98,66), 2 prac pogladowych (IF=1,515), 1 rozdziatu w
podreczniku w jezyku polskim oraz 8 prac pogladowych w czasopismach nie posiadajacych
IF oraz streszczenia rozprawy doktorskiej w czasopismie bez IF. Sposrod 34 prac dr Giefinga,
przed uzyskaniem stopnia naukowego doktora opublikowano 16, a po doktoracie - 18.

Sumarycznie, dorobek dr Giefinga obejmuje prace o lacznym IF rownym 118,772 (574
punkty MNiSW). Aktualna liczba cytowan (wg Web of Science) wynosi 370, a indeks H —
10. Dorobek ten uzupetniajg doniesienia zjazdowe (9 doniesien ustnych i 10 plakatéw, w
ktorych byl pierwszym lub ostatnim autorem). Cato$¢ dorobku publikacyjnego Dr Giefinga
charakteryzuje sie spojnoscig tematyczna i konsekwencjg. Dr Giefing wspdtpracuje z
najlepszymi europejskimi osrodkami zajmujacymi si¢ badaniami genetycznymi w
nowotworach. Na uwage zasluguje fakt, ze jest on wspolautorem wielu wybitnych prac,

opublikowanych m.in. w Nature Medicine, Leukemia 1 Blood.



Dr Giefing mimo do$¢ miodego wieku ma duze doswiadczenie w kierowaniu i realizacji
projektow badawczych finansowanych w drodze konkursow ze srodkéw publicznych.
Habilitant bratl udzial realizacji 6 projektow badawczych jako kierownik, a w kolejnych 4 —
jako wspotwykonawca. Ma on rowniez duze doswiadczenie dydaktyczne — byl promotorem
pomocniczym dwoch rozpraw doktorskich (w tym jednej w Kilonii) i promotorem jednej
pracy magisterskiej. Jego dorobek jest dostrzegany przez migdzynarodowa spolecznos¢
naukowg 1 jest on =zapraszany do recenzowania prac W czasopismach o zasiggu
miedzynarodowym. Ma rowniez znaczace osiggnigcia w zakresie popularyzacji nauki
(referaty, festiwale nauki, szkoty letnie). Habilitant bral udzial w pracach komitetu
organizacyjnego Polskiego Kongresu Genetyki (10-13.09.2013 w Poznaniu). Dr Giefing jest
laureatem wielu prestizowych nagrod za dziatalno$¢ naukows, w tym stypendium Prezesa
PAN i stypendium FEBS, a takze wielu nagréd i wyr6znien za prezentacje konferencyjne. Jest
cztonkiem Polskiego Towarzystwa Biochemicznego 1 Polskiego Towarzystwa Genetyki

Cztowieka.
Podsumowanie:

Osiagniecie naukowe Pana dr Macieja Giefinga sklada si¢ z cyklu 5 prac pod zbiorczym
tytutem: ,Identyfikacja genéw powigzanych z patogeneza klasycznego chloniaka
Hodgkina”, opublikowanych w latach 2010-2013 w recenzowanych czasopismach o
sumarycznym wspotczynniku oddziatywania wynoszacym 18,597. Cykl tych prac, jak 1
catos¢ dorobku dr Giefinga cechuje si¢ oryginalnoscig i ma duzg warto$¢ poznawcza.
Swiadczy on o bogatym warsztacie badawczym, a takze o zdolnosci do samodzielnego
konstruowania i realizacji projektow naukowych. W $wietle ,,Ustawy o stopniach naukowych
i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki” spetnia on wymogi zwiazane z
uzyskaniem stopnia doktora habilitowanego. Wnioskuj¢ wigc do Rady Naukowej Instytutu
Genetyki Czlowieka PAN o dopuszczenie dr Macieja Giefinga do dalszych etapow

postepowania habilitacyjnego.
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