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Recenzja
w postepowaniu habilitacyjnym Pani Doktor Nauk Medyecznych Iwony Ziotkowskiej-
Suchanek asystenta w Instytut Genetyki Czlowieka
Polskiej Akademii Nauk, ubiegajacej si¢ o stopien naukowy doktora habilitowanego w

dyscyplinie nauki medyczne

Podstawa przygotowania recenzji
Przedstawiona ponizej recenzja zostala wykonana na podstawie decyzji Rady Doskonatosci
Naukowej z dnia 25 kwietnia 2022 roku (Nr Z3.4000.143.2021) oraz Uchwaty nr 2/51/2022
Rady Naukowej Instytutu Genetyki Czlowieka PAN z dnia 13 lutego 2022 roku dotyczacej
wyznaczenia mnie jako recenzenta w postgpowaniu habilitacyjnym dr n. med. Iwony
Ziotkowskiej-Suchanek. Recenzja zostala wykonana na podstawie przygotowanych przez
Habilitantke dokumentéw, dotgczonych do wniosku z dnia 29 listopada 2021 r. o
przeprowadzenie postgpowania w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego w
dziedzinie nauk medycznych oraz nauk o zdrowiu, w dyscyplinie — nauki medyczne.
Podstawa prawng oceny osiggnig¢ naukowych Kandydatki ubiegajacego si¢ o stopien doktora
habilitowanego jest art. art. 219 ust. 1 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. — Prawo o szkolnictwie

wyzszym i nauce (Dz. U. z 2020 r. poz. 85 z p6zn. zm.).

Dane biograficzne

Dr n. med. Iwona Ziotkowska-Suchanek jest absolwentem Uniwersytet Przyrodniczy
w Poznaniu. W 2005 roku na podstawie pracy magisterskiej pt.: , Okreslenie czgstosci
wystepowania heterozygotycznych nosicieli mutacji 657del5 w genie NBS1 w wybranych
regionach wojewddziwa wielkopolskiego”. uzyskala tytul magistra inzyniera biotechnologii.

W 2008 roku na podstawie pracy ,, Mutacje i polimorfizmy w genie NBSI u chorych z
mnogimi nowotworami pierwotnymi” uzyskata stopien doktora nauk medycznych w
dyscyplinie biologia medyczna. Rozprawa doktorska zostata wyrdzniona przez Radg

Naukowg Instytutu Genetyki Czlowieka PAN.



Habilitantka w 2005 roku zostala zatrudniona w Instytucie Genetyki Czlowieka
Polskiej Akademii Nauk na stanowisku biolog, gdzie do chwili obecnej pracuje na stanowisku

asystenta.

Ocena osiagniecia naukowego pt. ,Poszukiwanie podloza molekularnego choréb
tytoniozaleznych” oraz dorobku naukowego i organizacyjnego w postgpowaniu

habilitacyjnym Pani Doktor Nauk Medycznych Iwony Ziélkowskiej-Suchanek.

Jako osiagniecie naukowe pani dr n. med. Iwona Zidtkowska-Suchanek przedstawita
cykl 5 powigzanych tematycznie publikacji, ktére ukazaly si¢ w recenzowanych
czasopismach w latach 2013-2021. Lgczna warto$¢ wspétezynnika IF tych publikacji wynosi
26,397 oraz 385 punktéw MNiSW. Cztery prace sa oryginalne i dotyczacg badan habilitantki
nad poszukiwaniem podloza molekularnego choréb tytoniozaleznych oraz wptywu hipoksji
na zachowanie sie komorek nowotworowych. Publikacja piata wchodzaca w  sklad
osiggniecia naukowego jest pracg przegladowa, w ktorej zostaty opisane modele badawcze
wykorzystywane do analizy mikroérodowiska komorek rakow pluc, szczegélnie w
warunkach niedotlenienia. Kandydatka w kazdej z pieciu prac jest pierwszym oraz
korespondujgcym autorem, co jednoznacznie wskazujg, ze byla ona liderem zespotéw

badawczych realizujgcych powyzsze projekty.

W osiggnigcia naukowego weszly nastepujace prace:

1. Zidtkowska-Suchanek I*, Mosor M, Wierzbicka MG, Rydzanicz MG, Baranowska M,
Nowak J. The MRN protein complex genes: MRE11 and RADS50 and susceptibility to
head and neck cancers. Mol Cancer. 2013; 12 (1): 113. IF = 5,397, punktacja MNiSW
35,

2. Zidtkowska-Suchanek 1*, Mosor M, Gabryel P, Grabicki M, Zurawek M, Fichna M,
Strauss E, Batura-Gabryel H, Dyszkiewicz W, Nowak J.et al. Susceptibility loci in
lung cancer and COPD: association of IREB2 and FAM13A with pulmonary diseases.
Sci Rep. 2015; 5: 13502. IF = 5,228, punktacja MNiSW 40, _.

3. Ziotkowska-Suchanek I*, Mosor M, Podralska M, Izykowska K, Gabrye] P,
Dyszkiewicz W, Stomski R, Nowak J. FAM13A as a Novel Hypoxia-Induced Gene in
Non-Small Cell Lung Cancer. J Cancer. 2017; 8 (19): 3933-3938. IF = 3,249,
punktacja MNiSW 30.



4. Zidtkowska-Suchanek I*, Podralska I, Zurawek M, Laczmanska J, Izykowska K,
Dzikiewicz-Krawczyk A, Rozwadowska N. Hypoxia-Induced FAM13A Regulates the
Proliferation and Metastasis of Non-Small Cell Lung Cancer Cells. Int J Mol Sci.
2021; 22 (9): 4302. IF = 5,923, punktacja MNiSW 140.

5. Ziotkowska-Suchanek I*. Mimicking Tumor Hypoxia in Non-Small Cell Lung Cancer
Employing Three-Dimensional In Vitro Models. Cells. 2021; 10 (1): 141. IF = 6,6,
punktacja MNiSW 140.

Palenie tytoniu uwaza sie za gtéwny czynnik ryzyka rozwoju przewleklej obturacyjne;
choroby ptuc (POChP) oraz nowotwordéw. Choroby te stanowig jedna z gtownych przyczyn
zgonéw. W Polsce objawy kliniczne POChP obserwuje si¢ u okoto 10% populacji. Kolejna
chorobg zaliczang do nowotworéw tytoniozaleznych jest rak phuc oraz rak krtani. Rak ptuca
jest obecnie najczestszym nowotworem ztosliwym w Polsce i stanowi pierwsza przyczyng
zgonéw w onkologii. Rak krtani jest nowotworem, ktorego czgsto$¢ zachorowania w Polsce
obnizyla si¢, jednakze wskazniki przezywalnosci nie uleglty poprawie. Niepowodzenia
leczenia nowotwordw regionu glowy i szyi jest czgsto spowodowane wystgpowaniem
drugiego lub kolejnego nowotworu pierwotnego. Drugie ognisko nowotworowe zwigksza 4-
krotnie ryzyko zgonu w poréwnaniu do pierwszego ogniska nowotworu.

Czynnikiem sprawczym rozwoju chor6b tytoniozaleznych jest dym tytoniowy, ktory
generuje stres oksydacyjny stan zapalny i karcynogenezg. Dym tytoniowy zawiera
mieszaning substancji chemicznych w tym réwniez reaktywne formy tlenu i azotu, ktore nie
tylko uszkadzaja DNA, ale roéwniez niszcza inne skladniki komorkowe jak biatka,
weglowodany oraz lipidy.

W rozwoju choréb tytoniozaleznych duze znaczenie odgrywa podioze genetyczne
oraz epigenetyczne. Cechami predysponujacymi do rozwoju chorob tytoniozaleznych zalicza
sic m.in. podwyzszong wrazliwo$¢ na mutageny, obnizong wydajno$¢ naprawy DNA.
nieprawidlowa funkcje elementdéw regulatorowych, zaburzong transkrypcje istotnych genow
w naprawie DNA.

Poszukujac czynnikéw genetycznych oraz nowych mechanizmow molekularnych, ktore
pozwola wyjasnié¢ ré6zng podatnos¢ osobnicza na procesy patologiczne zwigzane z paleniem
tytoniu, dr n. med. Iwona Ziétkowska-Suchanek skoncentrowata si¢ na czterech celach
szczegdtowych:

* ocena mutacji genéw MRE11 i RAD50 w rozwoju raka krtani i mnogich nowotworéw

pierwotnych zlokalizowanych w krtani oraz w regionie glowy i szyi.



* wykorzystanie analiz asocjacyjnych do oceny wplywu wariantéw sekwencyjnych
genéw IREB2 i FAM13A na wystgpowaniu POChP oraz raka pluc.

» zbadanie wyplywu hipoksji na ekspresjc genéw IREB2 1 FAMI3A w
niedrobnokomoérkowym raku ptuc.

+ zbadanie efektu wyciszenia genu FAM13A w komorkach raka pluc oraz okreslenie

jego funkcja w odpowiedzi na hipoksjg.

Dr n. med. Iwona Zidélkowska-Suchanek zrealizowata cele swoich badan, uzyskujgc
warto$ciowe wyniki naukowe opisane w publikacjach wchodzacych w sklad osiagnigcia
naukowego. Najwazniejsze wyniki badan zostaty przedstawione ponizej:

* zaobserwowano po raz pierwszy, ze warianty sékwencji genéw MRE11 i RADS0 nie
stanowig czynnika ryzyka wystgpowania rakow krtani i mmnogich nowotworéw
pierwotnych glowy i szyi.

+ zaobserwowano, ze polimorfizmy genu FAMI3A mogg predysponowa¢ do rozwoju
POChP natomiast niektére polimorfizmy genu IREB2 zwickszaja ryzyko rozwoju
raka pluc.

* wykazano, ze haplotyp TTC genu FAMI3A moze zwigkszaé ryzyko wystgpowania
POChHP a haplotyp AAAT genu IREB2 moze zwigksza¢ ryzyko rozwoju raka ptuc.

* wykazano, ze ryzyko rozwoju POChP wzrasta wraz z liczbg alleli ryzyka genu
FAMI3A.

* wykonano po raz pierwszy badania efektu hipoksji na ekspresje genéw IREB2 i
FAMI13A w niedrobnokomdrkowym raku ptuc, jednakowo w warunkach in vitro oraz
ex vivo.

» zaobserwowano, ze gen FAMI3A moze by¢ markerem hipoksji, ktora in vitro
znaczaco  zwieksza  ekspresje genu  FAMI3A w  dwoch  liniach
niedrobnokomérkowego raka ptuc oraz linii prawidtowych fibroblastéw pluc, oraz ex
vivo w hodowanych skrawkach tkanek raka pluc pozyskanych od pacjentow.

¢ zaobserwowano istotne obniZzenie ekspresji genu IREB2 w jednej linii
niedrobnokomorkowego raka pluc.

» zidentyfikowano, ze ekspresja genu FAMI3A wspomaga przerzuty komorek raka
ptuc.

+ zaobserwowano, ze wyciszeniec genu FAMI13A w liniach niedrobnokomorkowego
raka ptuc hodowanych w hipoksji oraz normoksji powoduja zahamowanie proliferacji,

migracji, oraz inwazyjno$¢ komoérek raka ptuc.



+ zidentyfikowano mechanizmy powodujace zmiany wiasciwosci komorek rakowych z
wyciszonym genem FAMI3A, wykazano, ze wyciszenie genu FAMI3A  w
komérkach raka ptuc zaburza strukture komoérkowego cytoszkieletu (spowolnienia

migracji komorek), oraz zaburza cykl komorkowy (hamuje proliferacj¢ komorek).

Reasumujac, badania przeprowadzone przez habilitantkg i wspotpracownikéw maja
istotna warto$é poznawcza, przyczyniaja si¢ do odkrycia nowych biomarkeréw oraz lepszego
zrozumienia podtoza molekularnego wybranych chordb tytoniozaleznych. Uzyskane wyniki z
wyciszeniem genu FAM13A majg potencjalne znaczenie w ewentualne;j terapii raka ptuc.
Warto zaznaczyé, ze 4 prace oryginalne oraz praca przegladowa wchodzace w sklad cyklu
zostaty opublikowane w czasopismach o bardzo duzym prestizu naukowym, w: Mol Cancer,
Sci Rep., J Cancer., Int J Mol Sci., oraz Cells. W tej sytuacji recenzent osiggnigcia
naukowego staje sie de facto superrecenzentem prac pozytywnie zaakceptowanych przez
zazwyczaj co najmniej 2 recenzentéw z grona ekspertéw miedzynarodowych. Prace musiaty
byé réwniez pozytywnie ocenione przez redaktoréw dzialow i redaktorow naczelnych tych
czasopism, co stanowi kolejng gwarancje ich znaczacej jakosci naukowe;.

W mojej opinii oceniany cykl 5 prac naukowych autorstwa dr n. med. Iwony Ziotkowskiej-
Suchanek spelnia warunki stawiane osiggnieciom naukowym, ktére sg podstawa do ubiegania

sie o stopien doktora habilitowanego w dyscyplinie nauki medyczne.

Ocena dorobku naukowego

Na dorobek naukowy dr n. med. Iwony Ziétkowskiej-Suchanek po wylgczeniu prac
osiagnigcia naukowego (zgodnie z informacjami pochodzacymi z analizy bibliometrycznej
publikacji autorstwa habilitantki, przedstawionymi przez Bibliotek¢ Instytutu Genetyki
Czlowieka Polskiej Akademii Nauk w Poznaniu sktada si¢ 20 prac w tym: 15 oryginalnych
petnotekstowych prac naukowych zamieszczonych w czasopismach posiadajgcych IF; 4 prace
oryginalna, ktéra pojawita si¢ na famach czasopisma nieposiadajacego IF; oraz 1 rozdziat w
podreczniku krajowym. Liste naukowych dokonan dr n. med. Iwony Ziétkowskiej-Suchanek
uzupelnia 15 streszczen ze zjazdéw naukowych migdzynarodowych i krajowych
(odpowiednio 10 i 5). Habilitantka, w swoim dorobku posiada rowniez 2 wygloszone referatu

na konferencjach krajowych oraz 2 wygtoszone referaty na konferencji migdzynarodowe;.



Warto zaznaczyé, iz na liscie publikacji petnotekstowych dr n. med. Iwony
Ziotkowskiej-Suchanek znajdujg si¢ prace naukowe zamieszczone na tamach renomowanych
czasopism o zasiegu S$wiatowym, takich jak: Leukemia. (IF=6,146), Cancer Science.
(IF=3,165), Journal of Cancer. (IF=4,944), European Journal of Cancer (IF = 3,249), Breast
Cancer Research and Treatment. (IF = 4,859), Head Neck. (IF =2,833), BMC Cancer. (IF =
3,319), Mol Cancer. (IF = 5,397) oraz Diabetes Res Clin Pract. (IF= 3,239). Oryginalne
petnotekstowe prace naukowe opublikowane w czasopismach tej rangi swiadczg o wysokiej
jakosci badan naukowych prowadzonych przez habilitantkg i wspdtpracownikow.
Potwierdzeniem tego faktu s wysokie wskazniki parametrycznej oceny efektywnosei
naukowej dr n. med. Iwony Ziolkowskiej-Suchanek (sumaryczny IF = 82,788, w tym IF =
35,713 jako pierwszy lub ostatni autor taczna punktacja MNiSW = 1083, w tym 515 pkt za
bycie pierwszym autorem. Inni naukowcy wykazuja duze zainteresowanie pracami
autorstwa/wspolautorstwa dr n. med. Iwony Ziotkowskiej-Suchanek, czego wyrazem jest
liczba cytowan réwna 143 i wynikajacy z tego Indeks Hirscha rowny 8 (wg Scopus®).

Dr n. med. Iwona Ziétkowska-Suchanek od poczatku pracy w Instytucie Genetyki
Cztowieka PAN byla zaangazowana w badania nad analizg wariantéw molekularnych genow
kompleksu MRN jako czynnikéw ryzyka rozwoju nowotwordéw. Jej badania dotyczyty oceny
czestosei mutacji w 16 eksonach genu NBN oraz wybranych polimorfizméw i holotypow w
nowotworach hematologicznych ~ wieku dzieciecego, oraz rakach krtani, pierwotnych
nowotworach gtowy i szyi, rakach piersi, jelita grubego oraz ptuc.

Pierwsza grupg badawczg, byty dzieci z wybranymi nowotworami hematologicznymi.
Habilitantka, stosujac technike przesiewowa polimorfizmu konformacji jednoniciowego
DNA, RFLP dodatkowo potwierdzong bezposrednim sekwencjonowaniem DNA
zidentyfikowata w tej grupie nosicieli heterozygotycznej mutacji p.1171V w genie NBN,
Wykazata, rowniez ze substytucja p.I171V moze by¢ czynnikiem ryzyka rozwoju ostrej
biataczka limfoblastycznej wieku dziecigeego.

(Mosor M, Ziolkowska I, Pernak-Schwarz M, Januszkiewicz-Lewandowska D, Nowak J.
Association of the heterozygous germline 1171V mutation of the NBS1 gene with
childhood acute lymphoblastic leukemia. Leukemia. 2006; 20(8): 1454-6.).

Habilitantka rozszerzyla badania wystepowania substytucje p.I171V na polskich
pacjentéw z nowotworami tytoniozaleznymi oraz niektérymi rakami. Uzyskata wartosciowe
wyniki wskazujace substytucje p.I171V jako czynnik ryzyka wystgpowania raka krtani,
mnogich nowotworéw pierwotnych krtani oraz raka piersi, jelita grubego i

niedrobnokomorkowego raka phuc.



(Ziolkowska I, Mosor M, Wierzbicka M, Rydzanicz M, Pernak-Schwarz M, Nowak J.
Increased risk of larynx cancer in heterozygous carriers of the 1171V mutation of the

NBS1 gene. Cancer Sci. 2007; 98 (11): 1701-5.

Nowak J, Mosor M, Ziétkowska I, Przyborska M, Wierzbicka M, Plawski A, Stomski R,
Januszkiewicz D. Heterozygous carriers of the 1171V mutation of the NBS1 gene have a

significantly increased risk of solid malignant tumors. European Journal of Cancer
2008; 44: 627-30.

Kaluzna EM, Rembowska J, Ziotkowska-Suchanek I, Swiqtek-Koécielna B, Gabryel P,
Dyszkiewicz W, Nowak JS. Heterozygous p.1171V mutation of the NBN gene as a risk
factor for lung cancer development. Oncol Lett. 2015; 10 (5): 3300-3304.).

Habilitantka uczestniczyla réwniez w analizie asocjacyjnej szedciu miejsc
polimorficznych genu NBN u dzieci z nowotworami hematologicznymi oraz u polskich
pacjentéw z rakami krtani, piersi, jelita grubego oraz niedrobnokomorkowym rakiem ptuc.
Badania te uzupelnity poprzednie wyniki o nowe czynnikami genetyczne mogace mie¢
zwiazek z chorobami nowotworowymi dzieci oraz dorostych. Wskazaty polimorfizm ¢.2071-
30 A>T oraz niektore haplotypy mogg by¢ czynnikami ryzyka wystgpowania ostrej biataczka
limfoblastycznej wieku dziecigcego, oraz wystepowania raka krtani i mnogich nowotworéw
pierwotnych krtani.

Mosor M, Ziolkowska I, Januszkiewicz-Lewandowska D, Nowak J. Polymorphisms and
haplotypes of the NBSI gene in childhood acute leukaemia. Eur J Cancer. 2008; 44 (15):
2226-32.,

Ziolkowska-Suchanek I, Mosor M, Wierzbicka M, Fichna M, Rydzanicz M, Nowak J.
Association of polymorphisms and haplotypes of the NBN gene with laryngeal cancer
and multiple primary tumors of the head and neck. Head Neck. 2012 Mar; 34(3): 376-
83.

Po uzyskaniu stopnia doktora nauk medycznych habilitantka rozszerzyta badania
genetyczne na pozostate elementy kompleksu MRN: geny RADS0 i MRE11. Wykorzystujac
opisang weze$niej grupe pacjentéw z nowotworami hematologicznymi oraz nowotworami
tytoniozaleznymi i wybranymi rakami wykazala, ze polimorfizm ¢.551+19 G>A w genie
RAD50 moze by¢ czynnikiem ryzyka wystepowania ostrej biataczka limfoblastycznej wieku

dziecigcego.



Mosor M, Ziolkowska-Suchanek I, Nowicka K, Dzikiewicz-Krawczyk A, Januszkiewicz-
Lewandowska D, Nowak J. Germline variants in MRE11/RADS50/NBN complex genes in
childhood leukemia. BMC Cancer. 2013; 13:457.

Mosor M, Ziolkowska-Suchanek I, Roznowski K, Baranowska M, Januszkiewicz-
Lewandowska D, Nowak J. RAD50 gene mutations are not likely a risk factor for breast
cancer in Poland. Breast Cancer Res Treat. 2010; 123(2): 607-9. Ostatnia z prac zostala
wyrézniona Nagrodg Dyrektora Instytutu Genetyki Czlowieka PAN.

Po uzyskaniu stopnia doktora nauk medycznych zainteresowania naukowe habilitantki zostaty
rozszerzone o kilka nowych kierunkow badan.

Dr n. med. Iwona Ziotkowska-Suchanek we wspdipracy z Katedra i Klinikg
Reumatologii i Choréb Wewnetrznych  Uniwersytetu Medycznego im. Karola
Marcinkowskiego w Poznaniu uzyskata wartosciowe wyniki wskazujace na powigzanie
polimorfizméw Pro12Pro, C1431C genu PPARy-2 lub Trp64Trp genu ADR-B3 z wyzszym
stezeniem trojglicerydow we krwi w grupie pacjentéw z chorobami tkanki tgcznej (CTD).
Zidentyfikowata rowniez, ze polimorfizmy Alal2/X genu PPARy-2 lub Trp64Trp genu ADR-

B3 sa powigzane z nadci$nieniem t¢tniczym i wyzsza masa ciata w grupie pacjentow z CTD.

Grygiel-Goérniak B, Ziélkowska-Suchanek I, Kaczmarek E, Mosor M, Nowak J,
Puszczewicz M. PPARgamma-2 and ADRB3 polymorphisms in connective tissue
diseases and lipid disorders. Clin Interv Aging. 2018 Mar 22; 13:463-472.

Kaczmarek E, Puszczéwicz M, Rozwadowska N. Genetic Background of Hipertension in
Connective Tissue Diseases. J Immunol Res. 2020 Feb 3; 2020:7509608.)

Dr n. med. Iwona Ziolkowska-Suchanek we wspdtpracy z Katedry i Klinika
Endokrynologii, Przemiany Materii i Choréb Wewnetrznych, Uniwersytetu Medycznego im.
Karola Marcinkowskiego w Poznaniu zidentyfikowata polimorfizm rs6822844 genu IL-2
jako czynnik ryzyka wystgpienia cukrzycy typu 1 (TD1). Jej udzial w badaniach na
poszukiwanie czynnikow epigenetycznych doprowadzit do zidentyfikowania 24 miRNA o
podwyzszonej ekspresje oraz 67 miRNA o obnizonej ekspresje u chorych z T1D. Dalsza
analiza poparta badaniami pozwolita zidentyfikowa¢ nadekspresj¢ miR-652-5p jako

potencjalny marker wystgpienia T1D.

Fichna M, Zurawek M, Fichna P, Ziolkowska-Suchanek I, Januszkiewicz D, Nowak J.
Polymorphic variant at the IL2 region is associated with type 1 diabetes and may affect
serum levels of interleukin-2. Mol Biol Rep. 2013; 40 (12): 6957-63.



Zurawek M, Dzikiewicz-Krawczyk A, Izykowska K, Zi6lkowska-Suchanek I,
Skowronska B, Czainska M, Podralska M, Fichna P, Przybylski G, Fichna M, Nowak J.
miR-487a3p upregulated in type 1 diabetes targets CTLA4 and FOXO3. Diabetes Res
Clin Pract. 2018; 142:146-153.

Zurawek M, Dzikiewicz-Krawezyk A, Izykowska K, Ziolkowska-Suchanek I,
Skowronska B, Czainska M, Kazimierska M, Podralska M, Fichna M, Przybylski GP,
Nowak J, Fichna M, Rozwadowska N. Overexpression of miR-652-5p in new onset type
1 diabetes. Clinical Diabetology. 2018; 7:189-195,

Dr n. med. Iwona Zidtkowska-Suchanek uczestniczyta w ocenie wystgpowania
mutacji oraz wariantéw molekularnych genu ATM u polskich pacjentéw z zespolem ataksji-
teleangiektazji. Wykorzystujgc metode przesiewowa MLPA (ang. Multiplex Ligation-
dependent Probe Amplification) zidentyfikowala dziesig¢ nowych wariantow sekwencyjnych
genu ATM oraz delecje eksondow 19 -20, delecja eksonu 63 i delecja eksondw 62 i 63.
Badania wystepowania nowych wariantow sekwencyjnych genu ATM oraz delecji genu
ATM w grupie pacjentéw z nowotworami tytoniozaleznymi nie wykazaly powigzania z tymi
chorobami. W kolejnych badaniach asocjacyjnycfl zidentyfikowano polimorfizmy genu

H2AFX jako nowy czynnik genetyczny predysponujacym do wystepowania raka piersi.

Podralska MJ, Stembalska A, Slezak R, Lewandowicz-Uszyniska A, Pietrucha B,
Koltan S, Wigowska-Sowinska J, Pilch J, Mosor M, Ziotkowska-Suchanek I,
Dzikiewicz-Krawcezyk A, Slomski R. Ten new ATM alterations in Polish patients with
ataxia-telangiectasia. Molecular Genetics & Genomic Medicine, 2014 Nov; 2 (6): 504-11.

Podralska M, Ziolkowska-Suchanek I, Zurawek M, Dzikiewicz-Krawczyk A, Slomski R,
Nowak J, Stembalska A, Pesz K, Mosor M. Genetic variants in ATM, H2AFX and
MRE11 genes and susceptibility to breast cancer in the polish population. BMC Cancer.
2018 Apr 20; 18(1): 452,

Podralska M, Dzikiewicz-Krawczyk A, Mosor M, Zurawek M, Izykowska K, Slomski R,
Rydzanicz M, Gabryel P, Dyszkiewicz W, Ziolkowska-Suchanek I. The most frequent
Polish ATM mutations are not susceptibility factors for tobacco-related cancers. Arch
Med Sci, 2021, 17 (5): 1158-1163.

Dr n. med. Iwona Zidtkowska-Suchanek uczestniczyta rowniez w badaniach
poszukiwania podloza molekularnego Zespolu Sezary’ego (SS). Uzyskane wyniki

potwierdzity podloze epigenetyczne SS. Zaobserwowano, ze ekspresja genu TMEM?244,



kodujacego biatko transblonowe, u pacjentow z SS oraz liniach komérkowych SS jest

ujemnie skorelowana z poziomem metylacji jego promotora.

Izykowska K, Rassek MS, Zurawek M, Nowicka K, Paczkowska J, Zioltkowska-
Suchanek I, Podralska M, Dzikiewicz-Krawczyk A, Joks M, Olek-Hrab K, Giefing M,
Przybylski GK. Hypomethylation of the promoter region drives ectopic expression of
TMEM244 in Sézary cells. J Cell Mol Med, 2020, 24 (18): 10970-10977.

Habilitantka uczestniczyla rowniez w innych projektach np. dotyczacych identyfikacji
funkcjonalnych miejsc wigzania MYC oraz odpowiadajacych im gendéw docelowych.
Badanie pozwolily zidentyfikowa¢ nowe miejsca docelowe MYC, istotne dla wzrostu

komorek przewlektej biataczki szpikowej K562.

Dzialalno$¢ organizacyjna

Dr n. med. Iwona Zidlkowska-Suchanek byta kierownikiem dwoch projektow
naukowych uzyskanych w ramach konkurséw z Narodowego Centrum Nauki: ,,Badania
asocjacji i ekspresji genow IREB2 i FAMI3A jako czynnikow ryzyka rozwoju przewlekiej
obturacyjnej choroby phuc i raka pluc” (SONATA 1, nr 2011/01/D/NZ5/02841) oraz ,,Efekt
wylgczenia genu FAMI3A w  komorkach raka plue” (SONATA 11, nr
2016/21/D/NZ5/00072). Kandydatka byta rowniez wykonawcg 5 projektow badawczych,
ktére byly finansowane z Komitetu Badan Naukowych (1), Ministerstwo Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego (2) oraz Narodowego Centrum Nauki (1).

Obecnie dr n. med. Iwona Zidtkowska-Suchanek jest wykonawca trzech projektow

badawczych NCN pt.: ,,Maskowane substraty bioluminogenne do selektywnego obrazowania
parametréw biochemicznych raka” (SONATA 13, nr 2017/26/D/NZ1/01234).
,Identyfikacja i funkcjonalna charakterystyka dtugich niekodujacych RNA zaangazowanych
w zalezng od ATM odpowiedz na uszkodzenia DNA” (OPUS 14, nr 2017/27/B/NZ1/00877),
,Znaczenie deacetylaz histonowych klasy II: HDAC9 i HDAC10 w Zespole Sezary'ego”.
(SONATA 15, nr 2019/35/D/NZ5/00407).

Kandydatka jest niezwykle‘ pracowita, tworcza oraz uzdolniong obecnie pracuje nad
nowym modelem badawezym, kt6ry umozliwia znakowanie komérek raka ptuc po ekspozycji
na hipoksji. Znakowanie komorek umozliwi okresli¢ czy ekspozycja na przewlekla hipoksjg
spowoduje uzyskanie przez nie fenotypu opornosci na stres oksydacyjny, zwigkszajac ich

szanse na przezycie oraz prawdopodobienstwo wystgpienia przerzutu. Dr n. med. Iwona
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Zidtkowska-Suchanek planuje przygotowanie projektu oraz uzyskanie Srodkéw z NCN na
powyzsze badania w ramach konkursu OPUS 22.

Dr n. med. Iwona Ziétkowska-Suchanek byta cztonkiem Zespotu Ekspertow
Narodowego Centrum Nauki w konkursach: PRELUDIUM edycja 19 (2020 r.),
MINIATURA edycja V (2021 r.), oraz PRELUDIUM edycja 20 (2021 r.). Jest recenzentem
licznych publikacji w czasopismach o zasiggu migdzynarodowym: Medicina, Genes,
International Journal of Molecular Sciences, DNA and Cell Biology oraz Journal of Applied
Genetics. Prace Kandydatki byly prezentowane na 10 konferencjach migdzynarodowych i 5
konferencjach krajowych, ponadto wyglosit on 2 referaty na konferencjach krajowyéh oraz 2
na konferencji zagranicznej.

Podsumowujgc dorobek naukowy Kandydatki, stwierdzam, ze prowadzi badania na
bardzo wysokim poziomie, a ich jako$é potwierdzaja prace opublikowane w prestizowych
czasopismach naukowych. Zaangazowanie naukowe habilitantki odzwierciedlajg: wysoka
aktywno$¢ publikacyjna, aktywny udziat na konferencjach, krajowych i zagranicznych, oraz
recenzowanie publikacji w czasopismach naukowych. Dotychczasowa dzialalnos¢
Habilitantki pokazuje jej umiejetno$¢ prowadzenia badan zespolowych i dojrzatos¢ jako
pracownika naukowego. Udzial w grupach eksperckich oraz projektach badawczych jest
dowodem znaczenia podejmowanej tematyki, oraz uznania Kandydatki za rzetelnego,

znanego w §wiecie naukowca.
Whioski koncowe

Na podstawie oceny przedstawionego osiggnigcia naukowego pt. ,, Poszukiwanie
podtoza molekularnego chordb tytoniozaleznych”  oraz calosciowej oceny dzialalnosci
naukowej, dokonanej na podstawie przedstawionych dokumentéw, stwierdzam, ze dr n. med.
Iwona Zidtkowska-Suchanek spelnia wymagania stawiane kandydatom w postgpowaniu o
nadanie stopnia doktora habilitowanego, okreslone w art. art. 219 ust. 1 Ustawy z dnia 20

lipca 2018 r. — Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2020 r. poz. 85 z pdzn. zm.).

W zwiazku z powyzszym zwracam si¢ z wnioskiem do Wysokiej Rady Naukowe]
Instytutu Genetyki Cztowieka PAN w Poznaniu o nadanie Dr n. med. Iwonie Zidtkowska-
Suchanek stopnia naukowego doktora habilitowanego nauk medycznych w dyscyplinie nauki

medyczne.

Kierownyk Katedry i za fadif
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Prof. dr habPawet (P. Jagodzifski
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