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OCENA

osiggnie¢ naukowych dr nauk med. Marty Olszewskiej, w zwigzku
z postepowaniem o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego
w dziedzinie nauk medycznych i nauk o zdrowiu, w dyscyplinie nauki medyczne

Niniejsza ocena zostata wykonana w zwigzku z decyzjg Rady Doskonato$ci Naukowej nr
DRKN.23.400.140.2023 i uchwatg Rady Naukowej Instytutu Genetyki Cztowieka PAN w Poznaniu
z dnia 28.11.2023 r. Podstawe oceny stanowit komplet dokumentéw zwigzanych z postepowaniem

habilitacyjnym przestany drogg pocztowag w formie papierowej i elektronicznej:

* Wniosek dr nauk med. Marty Olszewskiej o przeprowadzenie postepowania habilitacyjnego
» Dane Wnioskodawcy(zatgcznik nr 1)

+ Kopie dyploméw (zatacznik nr 2)

* Autoreferat (zatgcznik nr 3)

» Wykaz i oméwienie osiggnie¢ naukowych wraz z danymi naukometrycznymi (zatgcznik nr 4)
« Kopie 6 publikacji naukowych stanowigcych osiggniecie naukowe (zatgcznik nr 5)

» Oswiadczenia habilitantki i wspétautoréw (zatgcznik nr 6)

+ Dane bibliometryczne (zatacznik nr 7)

* Kopie dokumentéw poswiadczajgcych dorobek naukowy (zatgcznik nr 8)

l. Informacje o kandydatce do stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
medycznych

Pani Marta Olszewska jest absolwentkg Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu. W 2006 r.
otrzymata tytut zawodowy magistra inzyniera biotechnologii. Stopien doktora nauk medycznych w
dyscyplinie biologia medyczna uzyskata w Instytucie Genetyki Cztowieka PAN w Poznaniu w 2014
roku na podstawie rozprawy zatytutowanej Analiza cytogenetyczna plemnikéw i komorek
gametogenicznych u nosicieli translokacji chromosomowych wzajemnych (TCW) z
niepowodzeniami rozrodu, ktérej promotorem byt prof. dr hab. Maciej Kurpisz. Rozprawa doktorska
zostata wyrdzniona przez Rade Naukowg Instytutu Genetyki Cztowieka PAN w Poznaniu. W 2018
r. na Uniwersytecie Medycznym w Poznaniu ukonczyta podyplomowe studium przygotowania
pedagogicznego w zakresie dydaktyki medycznej.

Od 2010 roku do chwili obecnej jest zatrudniona w Instytucie Genetyki Cztowieka PAN w
Poznaniu, poczgtkowo na stanowisku biologa, nastepnie, przez 7 lat na stanowisku adiunkta, a od
2021 r. jest kierownikiem Zespotu Badawczego Genetyki Plemnika w macierzystym instytucie. Od
2019 roku jest cztonkiem Rady Naukowej Instytutu Genetyki Cztowieka PAN w Poznaniu.

W uznaniu osiggnie¢ naukowych dr Marta Olszewska byta wielokrotnie wyr6zniana nagrodami.
Otrzymata Polskg Nagrode Inteligentnego Rozwoju w kategorii Naukowiec Przyszlosci (2017) za
realizacje projektu SONATA z NCN, a za cykl publikacji (sktadowe P1, P2 i P4 dzieta



habilitacyjnego) nagrode zespotowg przyznang przez Polskie Towarzystwo Genetyczne (2017).
Uzyskata takze Naukowg Nagrode Miodych im. Profesora Michata Bokifica za najlepszg prace z
andrologii opublikowang w roku 2015, przyznang przez Polskie Towarzystwo Andrologiczne
(2016), aw 2017 publikacja P4 cyklu zostata uznana za najlepszg w czasopismie Asian Journal
of Andrology. Dr Olszewska byta réwniez wyr6zniana nagrodami podczas swiatowych konferencji

i/lub umozliwiajgcymi udziat w zagranicznych konferencjach naukowych.

II. Ocena osiagniecia naukowego

W sktad osiggniecia naukowego dr Marty Olszewskiej, wynikajgcego z art. 219 ust.1 pkt 2
ustawy z dnia 20 lipca 2018 r Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce, wchodzi cykl szesciu,
powigzanych tematycznie publikacji, w tym pie¢ to oryginalne prace badawcze (P1-P5) i jeden
artykut pogladowy (P6), opublikowane w latach 2014-2023 (spis ponizej), ktore tworzg dzieto

naukowe zatytutowane: Cytogenetyczne i epigenetyczne aspekty meskiej nieptodnosci.

1. Olszewska M, Huleyuk N, Fraczek M, Zastavna D, Wiland E, Kurpisz M. Sperm FISH and chromatin
integrity in spermatozoa from a t(6;10;11) carrier. Reproduction 2014; 147: 659-670.

2. Olszewska M, Wanowska E, Kishore A, Huleyuk N, Georgiadis AP, Yatsenko AN, Mikula M, Zastavna
D, Wiland E, Kurpisz M. Genetic dosage and position effect of small supernumerary marker
chromosome (sSMC) in human sperm nuclei in infertile male patient. Scientific Reports 2015; 5: 17408.

3. Olszewska M, Stokowy T, Pollock N, Huleyuk N, Georgiadis A, Yatsenko S, Zastavna D, Yatsenko
AN, Kurpisz M. Familial infertility (azoospermia and cryptozoospermia) in two brothers-carriers of t(1;7)
complex chromosomal rearrangement (CCR): molecular cytogenetic analysis. International Journal of
Molecular Sciences 2020, 26; 21: 4559.

4. Olszewska M, Barciszewska MZ, Fraczek M, Huleyuk N, Chernykh VB, Zastavna D, Barciszewski J,
Kurpisz M. Global methylation status of sperm DNA in carriers of chromosome structural aberrations.
Asian Journal of Andrology 2017; 19: 117-124.

5. Olszewska M, Kordyl O, Kamieniczna M, Fraczek M, Jedrzejczak P, Kurpisz M. Global 5mC and
5hmC DNA levels in human sperm subpopulations with differentially protaminated chromatin in normo-
and oligoasthenozoospermic males. International Journal of Molecular Sciences 2022, 23; 4516.

6. Odroniec A, Olszewska M, Kurpisz M. Epigenetic markers in the embryonal germ cell development
and spermatogenesis. Basic and Clinical Andrology 2023; 33: 6.

W oryginalnych pracach doswiadczalnych dr Olszewska jest pierwszym autorem i w jednej z
nich, rowniez autorem korespondencyjnym, a w artykule poglgdowym, drugim autorem i zarazem
korespondencyjnym. Stosowne oswiadczenia Habilitantki i wspoétautorow wskazujg na Jej
dominujgcy udziat w opracowaniu koncepcji pracy i sekwencji badan, wykonaniu znaczgcej czesci
analiz i przygotowaniu manuskryptow. Wszystkie prace zostaty opublikowane w specjalistycznych
czasopismach o uznanej renomie Swiatowej. Sumaryczny wspotczynnik wptywu (Impact Factor)
czasopism jest wysoki i wynosi 26,678 (zgodnie z rokiem opublikowania prac). Prace byty cytowane

(bez autocytowan) tgcznie 63 razy (wg WoS), 62 (wg Scopus). Suma punktow MNiSW/MEIN wg



punktacji obowigzujgcej w roku 2017 i 2021 wynosi 465. Wskazniki te uwazam za w petni

wyczerpujgce wymagania stawiane kandydatom do stopnia doktora habilitowanego.

Celem naukowym powyzszego cyklu prac byto okreslenie czynnikéw cytogenetycznych i
epigenetycznych w etiopatogenezie nieptodnosci meskiej. W pracach doswiadczalnych dr
Olszewska prezentuje molekularng charakterystyke chromosomdéw i chromatyny plemnika u
mezczyzn z niepowodzeniami rozrodu, bedgcymi jednoczesnie nosicielami aberracji
chromosomowych (P1-P4) lub majgcymi prawidtowy kariotyp (P5). Wyniki badan wptywu kariotypu
na przebieg spermatogenezy opisuje w czterech publikacjach cyklu (P1-P4), zmiany w
wewnatrzjgdrowej organizacji jadra komorkowego plemnika przedstawia w publikaciji P2, zmiany w
integralnosci chromatyny plemnikowej dokumentuje w publikacjach P1, P2, P4 i P5, natomiast
poziom globalnej metylacji i hydroksymetylacji DNA plemnikowego omawia w pracach P4 i P5.
Artykut poglgdowy stanowi kompendium wiedzy na temat roli znacznikdbw epigenetycznych w

rozwoju zarodkowych komérek pitciowych i w przebiegu spermatogenezy.

W pierwszej publikacji cyklu (P1), Habilitantka analizowata interesujgcy przypadek nosiciela
kompleksowej rearanzacji chromosomowej t(6;10;11) o potwierdzonej nieptodnosci i obnizonej
ruchliwosci plemnikéw (astenozoospermia). Opisany przypadek t(6;10;11) stanowit typ | KRC, tzw.
rearanzacje trojstronng,w ktorej kazdy z zaangazowanych chromosoméw miat jeden punkt
ztamania. We wspotpracy z Uniwersytetem we Lwowie przeprowadzono szczegétowag
charakterystyke  punktow  ztaman  chromosomow,  okreslono  czestos¢  plemnikdw
niezrownowazonych genetycznie, dodatkowo oceniono poziom wystepowania aneuploidii
chromosoméw oraz zbadano integralno$¢ chromatyny plemnikowej mierzgc poziom stopnia
protaminacji chromatyny plemnikowej oraz fragmentacji DNA plemnikowego. Trzeba podkresli¢,
ze ocena protaminacji chromatyny u nosiciela KRC stanowita pionierski wynik, a analiza
fragmentacji DNA plemnikowego byta drugim opisem w literaturze swiatowe;.

Przypadek nosiciela chromosomu markerowego, opisanego wstepnie jako 47,xy+mar zostat
opublikowany w drugiej pracy cyklu (P2). Kontynuujgc wspotprace z Uniwersytetem we Lwowie i
Uniwerystecie w Pittsburghu, dzieki barwieniu cytogenetycznemu GTG, analizie genomowej z
uzyciem mikromacierzy aCGH oraz analizie FISH okreslono réznice w lokalizacji wewnatrzjgdrowej
chromosoméw 15,18, X i Y oraz chromosomu markerowego w plemnikach nosiciela 47,xy+mar,
zawierajgcych chromosom markerowy (SSMC+) lub w plemnikach bez chromosomu markerowego
(sSMC+), pochodzacych z tego samego ejaktulatu, co stanowito pierwsze doniesienie literaturowe
tego typu. Dokonanie doktadnej charakterystyki molekularnej chromosomu markerowego pozwolito
na uszczegotowienie jego zapisu cytogenetycznego.

W trzeciej pracy cyklu habilitacyjnego (P3) zawarte zostaty wyniki badah stanowigce

poszerzenie analiz pierwotnie wykonanych w ramach pracy doktorskiej dla kompleksowej



rearanzacji chromosomowej typu Il, charakteryzujgcej sie wystgpieniem co najmniej dwéch miejsc
ztaman na jednym 2z zaangazowanych chromosomow. Analizowano KRC pomiedzy
chromosomami w przypadku rodzinnym, t(1,7), dwoch braci oraz matki. Poza barwieniem GTG,
FISH i mFISH prezentowanym wczes$niej, wykonano analizy molekularne, wnoszgce nowe dane,
takie jak mapowanie punktéw ztamah (BAC-FISH), analize catogenomowg 2z uzyciem
mikromacierzy aCGH oraz stworzono model 3D kompleksu synaptonemalnego. Warto$ciowe
uzupetnienie stanowit przeglad piSmiennictwa, dzieki ktdoremu przygotowano zestawienie
przypadkéw meskich nosicieli KRC o potwierdzonych problemach z rozrodem. Catos¢ analiz byta
mozliwa dzieki trwajgcej wspodtpracy z zespotem z Uniwersytetu we Lwowie, z prof. AN. Yatsenko
z Uniwersytetu w Pittsburghu oraz dr. T. Stokowym z Uniwersytetu w Bergen.

W spdjnej tematycznie kolejnej pracy wchodzacej w sktad osiggniecia (P4), kontynuowano
badania w grupie mezczyzn z niepowodzeniami rozrodu bedgcych jednoczesnie nosicielami
aberracji chromosoméw takich jak: translokacje chromosomowe wzajemne, Robertsonowskie,
KRC oraz inwersje chromosomowe. Analizowano globalny poziom metylacji DNA w plemnikach i
dokonano jego korelacji z integralnoscig chromatyny plemnikowej, wykazujgc po raz pierwszy na
Swiecie, ze wzrostowi stopnia deprotaminacji chromatyny i fragmentacji DNA plemnikowego
towarzyszy hipometylacja DNA. Powyzsza publikacja potwierdza umiejetno$¢ nawigzywania i
kontynuowania wspétpracy naukowej, w ktérej do badan wigczeni byli naukowcy z Instytutu Chemii
Bioorganicznej PAN w Poznaniu, oraz z Uniwersytetu we Lwowie i Uniwersytetu w Moskwie.

Kontynuacja zagadnieh epigenetycznych w meskiej nieptodnosci zaowocowata kolejng
publikacja cyklu habilitacyjnego (P5), w ktérej dokonano analiz globalnej metylacji i
hydroksymetylacji DNA plemnikow pacjentéw o prawidtowym kariotypie ale z niepowodzeniami
rozrodu i 0 obnizonej koncentracji i/lub ruchliwosci plemnikéw. Pionierskim podej$ciem, byto
zastosowanie sekwencyjnego algorytmu barwien, pozwalajgce na oceng zmian w tym samym
plemniku. Badania te prowadzono we wspotpracy z prof. P. Jedrzejczakiem z Pracowni Andrologii
Ginekologiczno-Potozniczego Szpitala Klinicznego UM w Poznaniu.

Cykl prac obejmujgcych osiagniecie naukowe zamyka artykut pogladowy (P6), dotyczgcy
znaczenia markerow epigenetycznych w rozwoju zarodkowych komorek ptciowych i w
spermatogenezie. Jest to bardzo wartosciowe podsumowanie, opracowane na podstawie
najnowszego, swiatowego pismiennictwa. Scharakteryzowano dotychczas poznane zmiany
epigenetyczne, zarowno DNA jak i histonow, i osadzono je na tle etapow i stadiow
spermatogenezy, rozpoczynajgc od rozwoju macierzystych komorek rozrodczych, poprzez
podziaty mitotyczne i mejotyczne, koriczgc na w petni uformowanym plemniku. Na podkres$lenie
zastuguje zestawienie wynikow badan przeprowadzonych na modelach mysich, dotyczgcych
enzymow istotnych dla przebiegu spermatogenezy, powigzanych z regulacjg epigenetyczng.

Podsumowujgc stwierdzam, ze scharakteryzowanie unikatowych rearanzacji chromosomowych

na poziomie molekularnym i wykazanie negatywnego wplywu wystepowania aberragcji



chromosomowych na przebieg spermatogenezy i organizacje jadra komérkowego plemnika oraz
potwierdzenie wystepowania obnizonych parametrow nasienia u nosicieli aberracji
chromosomowych i wystepowania wysokiej zmiennosci miedzyosobniczej w badanych grupach
pacjentow z niepowodzeniami rozrodu, niezaleznie od kariotypu stanowi istotne osiggniecie
naukowe. Waznym poznawczo jest rowniez wykazanie zaleznosci pomiedzy poziomem metylacji i
hydroksymetylacji DNA plemnikowego, a stopniem protaminacji chromatyny oraz ruchliwoscig i
morfologig plemnikéw w pacjentéw o obnizonych parametrach nasienia. W Swietle powyzszego
uwazam, iz osiggniecie naukowe dr Marty Olszewskiej (udokumentowane cyklem 6 publikacji)
wnosi istotny wktad do rozwoju uprawianej przez Habilitantke dyscypliny naukowej i tym samym

spetnia ustawowy warunek stawiany kandydatom do stopnia naukowego doktora habilitowanego.

lll. Ocena pozostatych osiggnie¢ naukowo-badawczych

Pozostaty dorobek naukowy dr Marty Olszewskiej, z_wylgczeniem prac wskazanych jako

osiggniecie habilitacyjne, obejmuje 28 artykutdw naukowych w tym 20 oryginalnych prac
doswiadczalnych opublikowanych w renomowanych czasopismach z bazy JCR, i 8 prac
poglgdowych. Habilitantka jest ponadto autorem jednej monografii i wspoétautorem dwoch
rozdziatbw w podrecznikach oraz wspétautorem licznych doniesien konferencyjnych,
prezentowanych na krajowych i miedzynarodowych konferencjach naukowych.

Wsréd wezesnych zagadnien naukowych, w ktére dr Olszewska byta zaangazowana pod
kierunkiem profesora Macieja Kurpisza nalezy wymieni¢ badania zwigzane z poszukiwaniem
zmian w organizacji przestrzennej jgdra komorkowego plemnika u pacjentow z niepowodzeniami
rozrodu, bedgcych jednoczesnie nosicielami translokacji chromosomowych wzajemnych lub
wykazujgcych podwyzszony poziom aneuploidii. Badajgc centromery chromosoméw obu grup
pacjentow wykazata wysokg heterogennos¢ lokalizacji chromosoméw wobec ptodnej grupy
kontrolnej. Wyniki tych badan zostaty opublikowane w dwdch pracach w Chromosome Research
w 2008 r., i BMC Medical Genomics w 2008 r., wpisujgc sie trwale w dane swiatowe. Badania
stanowigce czes¢ rozprawy doktorskiej, pozwolity Habilitantce udokumentowa¢ nadrzedng role
kariotypu oraz hiperhaploidii w zaburzeniach lokalizacji chromosomoéw wobec stopnia protaminacji
chromatyny i fragmentacji DNA plemnikowego.

Istotnym poznawczo byto okreslenie lokalizacji chromosomow w plemnikach pacjentow o
wysokim stopniu fragmentacji DNA plemnikowego przy uzyciu metody FISH bezposrednio w
plemnikach poddanych analizie TUNEL, co pozwolito na wykazanie réznic w pozycjonowaniu
badanych centromeréw w plemnikach z fragmentacjg DNA wobec plemnikéw prawidtowych. Do
pionierskich mozna réwniez zaliczy¢ wykazanie zmian w lokalizacji obszaréw jgderkotworczych,
wystepujacych na krotkich ramionach chromosomoéw akrocentrycznych nosicieli translokacii
Robertsonowskich. Te wazne poznawczo wyniki zostaty opublikowane w Scientific Reports w 2016
iw2019r.



Jednym z tematéw badawczych, realizowanych podczas pracy nad doktoratem byta
cytogenetyka u nosicieli aberracji chromosomowych, ze szczegoinym uwzglednieniem rearanzacji,
badania wzoréw segregacji mejotycznej i poziomu aneuploidii w plemniku oraz integralnosci
chromatyny plemnikowej. Trzeba dodac, ze ok 10% wszystkich opublikowanych wzoréw segregac;i
pochodzi z macierzystego laboratorium, co stanowi cenny wkfad w poradnictwo genetyczne.
Habilitantka pracowata w zespole, ktéry udokumentowat unikatowosé wzorow segregaciji dla kazdej
z translokacji chromosomowej wzajemnej oraz podobienstwo wzorow segregacji u nosicieli o tych
samych lub podobnych punktach ztamah chromosoméw. Wyniki tych badan opublikowano w
Reproductive Biology w 2013 r. i Journal of Human Genetics w 2014 r.

Zainicjowana przez Habilitantke ocena protaminacji chromatyny plemnikowej przy uzyciu
kwasnego btekitu aniliny zaowocowata cennym wynikiem jakim byto stwierdzenie obnizonego
poziomu protaminacji u nosicieli aberracji chromosomowych i weszta na state do rutynowej analizy
laboratoryjnej. Wyniki kolejnych badan, dotyczgcych odsetka genetycznie prawidtiowych lub
zrownowazonych  plemnikdéw u nosicieli translokacji Robertsonowskich zostaty zawarte w
czasopismie Cellular and Molecular Life Sciences w 2020 r.

Warto doda¢, ze Habilitantka zapoczgtkowata badania wysokorozdzielczej hybrydyzacji aCGH
dla wybranych przypadkéw, dokonujgc petnej charakterystyki mezczyzn z azoospermig - nosicieli
unikatowych rearanzacji pomiedzy chromosomami 9 a 13, co zostato opublikowane w Molecular
Cytogenetics w 2014 r. oraz rearanzacji chromosomu pochodnego der(Y) o nietypowej strukturze,
przedstawionej w Reproductive BioMedicine Online w 2015 r. Kontynuacje badan nietypowych
przypadkdéw aberracji strukturalnych chromosoméw u nieptodnych mezczyzn stanowig prace (P1 i

P3), wchodzace w skfad dzieta habilitacyjnego, omoéwionego powyze;.

Efekty wspotpracy naukowej byty przywotywane powyzej. Nalezy podkreslic, iz wiekszo$¢
badan realizowano w ramach wspotpracy z badaczami z krajowych i zagranicznych o$rodkow
naukowych, m.in. z prof. D. Zastavng i dr N. Haleyuk’iem z Institute of Heredity Pathology,
Ukrainskiej Akademii Nauk we Lwowie, z dr V. Chernykh’iem z Research Centre for Medical
Genetics, Rosyjskiej Akademii Nauk w Moskwie i dr AN. Yatsenko z University of Pittsburgh, USA
oraz z prof. A. Midro z Zakfadu Genetyki Klinicznej Uniwersytetu Medycznego w Biatymstoku i dr

JK. Wolskim z Kliniki Leczenia Nieptodnosci ,Novum” w Warszawie.

Kolejny obszar poszukiwan naukowych Habilitantki stanowity badania podtoza genowego
meskiej nieptodnosci. Sg to badania wieloosrodkowe, koordynowane przez dr Yatsenke z
Uniwersytetu w Pittsburghu, dzieki ktérym, wykorzystujgc sekwencjonowanie catogenomowe WGS
lub eksomowe WES, micromacierze aCGH oraz sekwencjoniowanie RNA pojedynczych komorek
scRNAseq jadra, odkryto warianty genetyczne warunkujgce wystgpienie azoospermii w genach
TEX11, GCNA oraz TEX15. Udokumentowanie patologicznych wariantéw genow TEX11 i GCNA



w azoospermii jest pionierskim doniesieniem dla cziowieka, co zyskato powazne uznanie, wyniki
te zostaty opublikowane w 2015 r. w czasopismie o sSwiatowej renomie New England Journal of
Medicine o najwyzszym wspotczynniku wptywu (IF = 59.558) oraz w Human Genetics w 2021 r. i
Frontiers in Genetics w 2023 r. Okreslenie kolejnych wariantéw genetycznych dla 39 pacjentéw z
azoospermig byto mozliwe dzieki badaniom koordynowanym przez dr A. Malcher z macierzystego
zaktadu, a wyniki tych badan zostaty opublikowane w Andrology w 2022 r.

Badania podtoza genowego w meskiej nieptodnosci zostaty réwniez wykonane dla grup
mezczyzn o obnizonej liczbie plemnikow w nasieniu, od oligozoospermii do kryptozoospermii, co
jednoznacznie wskazato potrzebe analiz genomowych na etapie diagnostyki u pacjentow z
nieptodnoscig idiopatyczna.

Na podkreslenie zastuguje fakt poszerzenia wspoélnych z Uniwersytetem w Pittsburghu badan
genomowych o model zwierzecy, wykorzystujgc myszy ,knockout” nieptodnosci meskiej, co
zaowocowato uzyskaniem projektu z NCN i umozliwito prowadzenie badan dla czterech wybranych
genoéw. Przy szerokiej wspotpracy (udziat badaczy z Poznania, Niemiec, Norwegii i USA) wykazano
wptyw mutacji w genie Tcel jako kluczowych w etiopatogenezie astenozoospermii w stopniu
uniemozliwiajgcym naturalne zaptodnienie, co zostato opublikowane w czasopismie Human
Reproduction Online w 2023 r. Kontynuujgc badania na modelu mysim, Habilitantka rozwija
wspotprace z osrodkami w Polsce i Turcji i dgzy do stworzenia panelu genowego dla konkretnego
fenotypu nieptodnosci meskie;.

W dorobku naukowym dr Olszewskiej znajdujg sie rowniez publikacje dotyczgce proteomu
plemnika i komodrek macierzystych miesnia sercowego, w ktérych udziat Habilitantki byt
drugoplanowy.

Aktualnie, dr Olszewska skupia sie na realizacji projektu SONATA BIS, tgczac zagadnienia
cytogenetyczne z epigenetycznymi, co prezentuje w pracach ujetych jako osiggniecie naukowe

(P4, P5, P6), omowionych przeze mnie powyze;j.

tacznie, dr Olszewska jest wspotautorem 37 publikacji, w tym 34 artykutéw naukowych (25
oryginalnych prac badawczych i 9 pogladowych). Wsréd tych prac, 29 opublikowanych zostato w
czasopismach z listy JCR, w 17 jest pierwszym autorem. Ich sumaryczny IF wynosi 154,938 (w
tym 139,774 po uzyskaniu stopnia doktora) i 3165 punktow wg listy MEIN z 2021 r. Sumaryczna
liczba cytowan wg bazy Web of Science wynosi 485 (436 bez autocytowan), a wg bazy Scopus
524 (476 bez autocytowan), a indeks Hirscha wg obu baz = 11.

Wiekszos¢ badan realizowata w ramach projektdw naukowych finansowanych przez
Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego, Narodowe Centrum Nauki i Narodowe Centrum
Badan i Rozwoju (tacznie 13 projektow) i jednego zagranicznego, finansowanego przez National
Institute of Health, USA, ktérego kierownikiem byt prof. Alexander N. Yatsenko. Przed uzyskaniem

stopnia doktora byta wykonawcg lub gtébwnym wykonawcg w pieciu projektach, a po uzyskaniu



stopnia doktora dwukrotnie petnita funkcje kierownika projektéw, trzykrotnie byta wykonawcy i
czterokrotnie gtdbwnym wykonawcg i autorem lub wspétautorem projektow. Warto podkreslié, ze
efektem rozliczenia zakonczonego juz projektu SONATA, kierowanego przez Habilitantke byto 5
publikacji naukowych (4 indeksowane w bazie Web of Science), dwie prace licencjackie i 9
doniesien konferencyjnych, a w ramach nadal realizowanego projektu SONATA BIS, powstata 1

publikacja (indeksowana w bazie Wo0S), 1 praca magisterska i 6 doniesien konferencyjnych.

W ramach stypendium Erasmus+ dr Marta Olszewska odbyta dwa zagraniczne staze: w
University of Bergen, w Norwegii, gdzie przedstawita cykl wyktadéw nt. Characteristics of sperm
chromosome karyotyping, Y-chromosome microdeletion tests, and sperm chromatin integrity oraz
w Ondokuz Mayis University w Samsun w Turcji prezentujgc cykl wyktadéw nt. Characteristics of
sperm chromatin integrity and sperm chromosomes. W obu uczelhiach prowadzita owocne
konsultacje zwigzane ze wspodlnymi badaniami i planami naukowymi. Odbyta réwniez 3.5
miesieczny staz w Uniwersytecie w Poznaniu, w Katedrze Biochemii i Biotechnologii, podczas
ktérego opanowata immunohistochemiczng technike barwienia skrawkéw mrozeniowych tkanek
mysich. Ponadto, we wczesnym etapie kariery naukowej (2007) odbyta szkolenie z zakresu technik
fluorescencyjnej hybrydyzaciji in situ w Niemczech.

Nalezy rowniez podkresli¢ znaczgca aktywnos¢ Habilitantki w upowszechnianiu wiedzy podczas
krajowych i miedzynarodowych konferencji naukowych. tgcznie, byty to 64 wystgpienia, w tym
wyktady na zaproszenie oraz prezentacje ustne i plakatowe, pierwszoautorskie (31) i jako
wspotautor (33).

W oparciu o powyzsze dane stwierdzam, iz pozostate osiggniecia naukowe habilitantki (poza
cyklem powigzanych tematycznie artykutdw) réwniez stanowig znaczgcy wktad w rozwoj
dyscypliny nauki medyczne, a udziat w realizacji licznych projektéw naukowych w oparciu o
szerokg wspotprace naukowg w petni odpowiada wymogom stawianym kandydatom do stopnia
doktora habilitowanego.

Poza dziatalnoscig naukowg dr Marta Olszewska, pomimo, iz nie ma obowigzku prowadzenia
zajec dydaktycznych, byta promotorem 1 pracy magisterskiej (UP, Poznan), 2 prac licencjackich
(UAM, Poznan) i opiekunem naukowym 21 studentéw poznanskich uczelni oraz stypendystki
finansowanej z projektu NCN i stuchaczki Poznanskiej Szkoty Doktorskiej Instytutow PAN, petnigc
funkcje promotora pomocniczego.

Habilitantka jest bardzo aktywna w dziatalnosci edytorskiej, biorgc udziat w pracach komitetow
redakcyjnych czasopism miedzynarodowych. W latach 2008-2012 roku petnita funkcje Associate
Editor w Central European Journal of Biology wyd. De Gruyter Open, a od 2022 r. Academic Editor
w Human Mutation i Andrologia wyd, Wiley, Editor w Open Medicine wyd. De Gruyter Poland Sp.
z 0.0., Topic Editor w Frontiers in Genetics wyd. Frontiers Media SA oraz w Biomolecules gdzie

byta cztonkiem Topical Advisory Panel (od 2021), a w International Journal of Molecular Sciences



cztonkiem Reviewer Board (od 2020), wyd. MDPI. Od wielu lat jest recenzentem manuskryptow
(wykonata 90 recenzji) nadsytanych do redakcji czasopism z listy JCR. Od 2018 r jest recenzentem
i/lub ekspertem Narodowego Centrum Badan i Rozwoju. Oceniata rowniez wnioski dla Narodowe;j
Agencji Wymiany Akademickiej, a od kilku lat jest wpisana na liste ekspertow w Fundacji na rzecz
Nauki Polskiej i Agencji Badah Medycznych.

Dr Olszewska jest cztonkiem miedzynarodowych organizacji naukowych i licznych towarzystw
naukowych w Polsce. Od 2011 roku jest cztonkiem European Cytogenetic Association, w latach
2019-2020 byta cztonkiem European Society of Human Reproduction and Embryology. Od 13 lat
nalezy do Polskiego Towarzystwa Zwierzat Laboratoryjnych (PoILASA), jest cztonkiem Polskiego
Towarzystwa Genetyki Cztowieka (od 2014) oraz Polskiego Towarzystwa Andrologicznego (od
2016) i Towarzystwa Biologii Rozrodu (od 2016), petniac od 2021 roku funkcje Sekretarza
Poznanskiego Oddziatu TBR.

Jest czionkiem programu COST ANDRONET (CA20119 — European Andrology Network —
research coordination, education and public awareness, ktérego celem jest podniesienie
multidyscyplinarnej wspotpracy naukowej i wymiany danych miedzy osrodkami andrologicznymi
oraz transfer wiedzy do krajéw europejskich o mniej zaawansowanych badaniach poprzez
stworzenie sieci wspotpracujgcych ze sobg jednostek naukowych na terenie Europy w tematyce
meskiej ptodnosci.

Podsumowujgc, ten aspekt osiggnie¢ budzi uznanie, wskazuje zaangazowanie i udziat w zyciu
akademickim naukowego $rodowiska poznanskiego oraz podkresla sylwetke Habilitantki w

miedzynarodowym $rodowisku naukowym.

IV. Wniosek koncowy

Majgc na uwadze istotny wkiad wskazanego osiggniecia naukowego do rozwoju uprawianej
przez Habilitantke dyscypliny naukowej, Jej wartosciowy dorobek naukowy poza cyklem prac
stanowigcych dzieto habilitacyjne, osiggniecia dotyczgce wspotpracy naukowej i znaczgcy udziat w
realizacji projektow badawczych oraz zaangazowanie w prace redakcyjne stwierdzam, ze dr nauk
med. Marta Olszewska spetnia wszystkie kryteria stawiane kandydatom do stopnia doktora
habilitowanego okreslone w art. 219 ust.1 pkt 2, ustawy z dnia 20 lipca 2018 r Prawo o szkolnictwie
wyzszym i nauce. Na tej podstawie wnioskuje do Rady Naukowej Instytutu Genetyki Cztowieka PAN
w Poznaniu o nadanie dr n. med. Marcie Olszewskiej stopnia naukowego doktora habilitowanego w

dziedzinie nauk medycznych, w dyscyplinie nauki medyczne.
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